
１つの遺伝子に複数の Probe が存在している場合、使用する hold‐change 情報変
更することが可能です。デフォルトでは、平均値が使用されています。
１： 変更されたい gene setを選んでいる状態で、data function barの下にある１： 変更されたい gene set を選んでいる状態で、data function bar の下にある
Rename/customize column を選択してください (赤枠）。



２： 次に Fold‐change を選択して頂いて、next ボタンを押してください。



３： その後でてきます以下のウインドーで、平均、最大値、最小値のものというように変更
できます。最大を好む人もかなりいますが、デフォルトでは、平均値が設定されています。


